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Resumen

Recientemente, la incidencia de las
infecciones fangicas (IF) asociadas con la
mortalidad ha ido incrementando
rapidamentel]. Clinicamente, los agentes
antifungicos de triazol son utilizados para
tratamiento de distintos tipos de IF de
manera efectiva 3. Pero ha surgido la
resistencia de las cepas a estos agentestl.
Existen en la bibliografia las diferentes
rutas de sintesis de compuestos
antifungicos basados en su mayoria en el
Fluconazol, manteniendo  similitud
estructural con el proposito de asemejar y
mejorar su potencia (Figura 1).

Fluconazol

Figura 1. Estructuras de derivados de
fluconazol

Cou- NO; Scopoletin Herniarin
vs. Aspergillus spp vs. Fussarium spp. vs. C. albicans
MIC= 2 pg/mi MIC= 1.5 mg/ml MIC= 500 pg/ml

Figura 2. Estructuras de cumarina con
actividad antifangica.

Es este trabajo de investigacion, se
plante6 el disefio, estudio computacional
y la sintesis que implica reemplazar el
anillo aromatico del Fluconazol por un

nucleo de cumarina, con la finalidad de
analizar el efecto bioldgico de estas
nuevas estructuras (Flgura 3)
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Figura 3. Moleculas propuestas.

El calculo de los acoplamientos
moleculares fue realizado empleando la
suit AutoDock 4.2, mediante la interfaz
grafica AutoDock Tools. Se realiza
docking ciego sobre la proteina cédigo
PDB: 2VKU. Encontrando que todas
logran entrar al sitio activo. La ruta de
sintesis se muestra en el Esquema 1.

Esquema 1. Ruta de sintesis planteada.

La evaluacion biologica sera realizada

sobre diferentes cepas infecciosas para

humano.
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